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Predicción de la función de proteínas y genes cuyas anotaciones no son conocidas

Resumen: 

Los expertos de la Universidad Pablo de  Olavide tienen la capacidad de hacer análisis de datos biológicos para predecir la función de secuencias

proteicas específicas, o  bien de genes concretos cuyas anotaciones no son conocidas, a través de herramientas computaciones basadas en minería de

datos. 

Además los científicos están en disposición de desarrollar herramientas bioinformáticas que permitan predecir la función de la proteína que es codificada por

un gen huérfano, es decir un gen completamente desconocido, que no se parezca a otro conocido previamente.
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